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Цель изучения дисциплины:  

 сформировать у студентов основополагающего уровня знания о генной инженерии 

растений, методах получения трансгенных растений, молекулярных основах 

агробактериальной и биобаллистической трансформации растений, коинтегративных и 

бинарных векторах, используемых в генной инженерии растений, маркерных и 

селективных генах, используемых при получении трансгенных растений, 

конститутивных, индуцибельных и тканеспецифичных промоторах, используемых при 

получении трансгенных растений, методах получения культур in vitro растений, 

питательных средах, используемых для культивирования растений, фитогормонах, 

правилах стерильной работы. 

 

Задачи изучения дисциплины:  

 сформировать у студентов общее представление о биотехнологии и генной инженерии 

растений и применении их основных принципов в современной биотехнологии для 

получения трансгенных растений с хозяйственно ценными признаками; 

 обеспечить формирование у студентов представлений о генетической трансформации 

растений, геномном редактировании сельскохозяйственных растений; 

 научить пользоваться современными биотехнологическими методами. 

  

Место дисциплины в структуре образовательной программы: 

дисциплина реализуется в рамках факультативных дисциплин; изучается на 2 курсе в 3 

семестре. 

 

Общая трудоемкость дисциплины: 

1 зачетная единица 

 

Компетенции, формируемые в результате освоения факультативной дисциплины: 

ПК-11. Способен использовать инструменты и методы биоинформатики для анализа результатов 

высокопроизводительно го секвенирования и OMICS данных при выполнении диагностических, 

клинических и научных исследований. 

 

Индикаторы достижения компетенций: 

З-ПК-11. Основы молекулярной биологии, медицинской генетики, современные методы 

протеомики, метаболомики, метагеномики и геносистематики.  

У-ПК-11. Использовать базовые алгоритмические знания и представления об алгоритмах анализа 

больших массивов современных биологических и медикобиологических данных. 

В-ПК-11. Современными цифровыми информационными технологиями для сбора, хранения, 

обработки, анализа и передачи научной информации, в том числе для работы с базами данных 

(Big Data). 

 

 

 

Формы итогового контроля: 

зачет 


